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Deutsche Vereinte Gesellschaft
fiir Klinische Chemie und Laboratoriumsmedizin e V.

Tagungsort: Evangelische Akademie Tutzing
SchloBstraBe 2 + 4,
82327 Tutzing

Tagungsbiiro: Dipl.-Biol. Heidrun Bock
Tel.: 089 89 55 78-0

15. Jahrestagung

Fax: 089 89 55 78-780 Sektion )
bock@medizinische-genetik.de Molekulare Diagnostik
Anreise: A95 Garmisch, Ausfahrt Starnberg der DGKL

S6 vom Hauptbahnhof

Chancen und Risiken der Globalisierung

Faxantwort: 089 89 55 78 780

Deggendor f

(Deutsche Vereinte Gesellschaft flir
Klinische Chemie und Laboratoriumsmedizin e.V.)
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EINLADUNG

Liebe Kolleginnen und Kollegen,

fur die 15. Jahrestagung der Sektion Molekulare Diagnos-
tik haben wir das Leitthema ,Chancen und Risiken der
Globalisierung® gewahlt, ein Titel, der auf den ersten
Blick wenig mit Diagnostik und der Versorgung von Patien-
ten in Verbindung gebracht wird. Fihrt man sich jedoch vor
Augen, dass nicht nur die Life-Science-Industrie weltweit
aktiv ist, sondern auch international agierende Labor-
konzerne sich einen immer gréBeren Marktanteil sichern,
dann wird schnell klar, dass wir es in der Diagnostik bereits
heute mit einem globalisierten Markt zu tun haben.

Die enormen Datenmengen, die durch High-Troughput-
Methoden inzwischen auch in der Diagnostik, z. B. bei der
Aufklarung seltener Erkrankungen oder der Charakterisie-
rung von Tumor-Genomen erzeugt werden, verlangen nach
globalen Vernetzungsstrategien (,Data Sharing"), wobei
Datenschutz und Persdnlichkeitsrechte respektiert werden
muissen. Neben diesen Risiken bergen vernetzte Strategien
aber auch das Potential eines erheblichen wissenschaft-
lichen und diagnostischen Mehrwerts zum Nutzen der
Patienten. Mit diesem anspruchsvollen Thema mdchten die
Arbeitsgruppen Genomics, Biobanken, Bioinformatik und
Proteomics/Metabolomics in diesem Jahr den Blick Uber den
Tellerrand wagen.

Aufgrund der sehr positiven Resonanz auf die Keynote
Lecture im Rahmen der Jahrestagung 2015 haben wir
diesen Punkt auch in das Programm der bevorstehenden
Jahrestagung aufgenommen. Wir freuen uns sehr, dass wir
mit Herrn Professor Tim Hubbard vom Kings College Lon-
don, einen der prominentesten Vertreter groBer Genomse-
quenzierprojekte gewonnen haben.

Ihre
Vel § .
Prof. Dr. Daniel Teupser Dr. Hanns-Georg Klein

Sprecher Gastgeber und Vorsitz
Sektion Molekulare Diagnostik AG Genomics

Wir danken folgenden Firmen fir die Unterstlitzung:

; Agilent Technologies
llumina  [ZLICONIC  fluid<’
Waters BIOCRATES Bi

THE SCIENCE OF WHAT'S POSSIBLE” The Deep Phenotyping Company ™
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PROGRAMM

Mittwoch 1. Juni 2016

19:00 Informelles Get-together im Schloss

Donnerstag 2. Juni 2016

Sitzung I - AG Genomics
Vorsitz: Dr. Hanns-Georg Klein, MVZ Martinsried

09:00 Von der Arbeitsgruppe Chipdiagnostik zur Sektion
Molekulare Diagnostik — Ein Rickblick
Prof. Dr. Harald Funke, Universitatsklinikum Jena
Dr. Hanns-Georg Klein, MVZ Martinsried

09:30 Perspectives of Molecular Diagnostics in 2030 -
An Outlook
Dr. Mark T. Ross, Illumina Cambridge Ltd.

10:00 Ethische und datenschutzrechtliche Aspekte von
Genomanalysen
Prof. Dr. Reiner Anselm, LMU Miinchen

10:30 Pause

11:00 Gesundheitsbkonomische Aspekte von Genomanalysen
Dr. Larissa Schwarzkopf, Helmholtz Zentrum Minchen

11:30 Genomdiagnostik im Zeichen der Globalisierung
Prof. Dr. Erwin Bottinger, Berliner Institut fir
Gesundheitsforschung (BIG)

12:15 Mittagessen

13:30 Geflhrter Firmenrundgang
Moderation: Dr. Hanns-Georg Klein, MVZ Martinsried

14:30 Pause

14:45 Bedeutung von Genomanalyse im klinischen Alltag
Prof. Dr. med. Stefan Aretz, Universitat Bonn

15:15 Genomanalysen in der Diagnostik: von der Variante
zum Befund
PD Dr. Arne Pfeufer, Helmholtz Zentrum Minchen

15:45 Pause

Sitzung II - AG Proteomics/Metabolomics
Vorsitz: Prof. Dr. Uta Ceglarek,
Universitatsklinikum Leipzig

Prof. Dr. Peter Findeisen
Universitatsklinikum Mannheim

16:15 Fast and precise quantitative proteomic analysis
of clinical specimens using PCT-SWATH
Dr. Tiannan Guo, ETH Zirich

16:45 Requirements and guidelines for the introduction
of quantitative Clinical Chemistry Proteomics
(qCCP) into the diagnostic routine
Prof. Dr. Christa Cobbaert, Medical Center
University Leiden

17:15

17:45

18:15
18:45

Von Pre-analytischen Anforderungen zu Pre-
klinischen Anwendungen
Dr. Therese Koal, Biocrates Innsbruck

Impact of environmental challenges on the
human metabolome
Prof. Jerzi Adamski, Helmholtz Zentrum Miinchen

Pause

Schifffahrt mit Dinner und Keynote Lecture
(begrenzte Teilnehmerzahl, nur mit Voranmeldung,
Ruckkehr ca. 22 Uhr)

Implications of the 100,000 Genomes Project in
Health Care

Prof. Dr. Tim Hubbard, King's College London

Freitag 3. Juni 2016

09:00

09:30

10:00

10:30

11:00

11:30

12:00

12:30

13:00

Sitzung III - AG Bioinformatik
Vorsitz: Prof. Dr. Georg Hoffmann

Erstellung und Einsatzgebiete von biomedizinischen
Datenbanken
Dr. Andreas Ruepp, Helmholtz Zentrum Minchen

Interpretation von Variantendaten mithilfe von
Datenbanken und Vorhersage-Werkzeugen
Niroshan Nadarajah, Minchner Leukamie Labor

VarWatch - Technische und datenschutzrechtliche
Problemlésungen bei der Einrichtung eines
digitalen Registers flr ,in-limbo-Varianten™
Dr. Marc Hoppner, Universitatsklinikum Kiel

Pause

Sitzung 1V - AG Biobanken
Vorsitz: PD Dr. Dr. Michael Kiehntopf,
Universitatsklinikum Jena

Internationale Bemuhungen zur Qualitatssicherung
im Biobanking - DIN ISO/TC 276 WG/2 Biobanks
and Bioresource

Dr. J6rg Geiger, Universitatsklinikum Wiirzburg

Internal and external QC in Integrated BioBank of
Luxembourg (IBBL)
Prof. Dr. Fay Betsou, IBBL Luxemburg

Einfluss unterschiedlicher Biobank-assoziierter
Faktoren auf die Stabilitat klinisch relevanter Bio-
marker in einem Langzeit-Lagerungsversuch

Dr. Ronny Baber, Universitatsklinikum Leipzig

Verabschiedung
Prof. Dr. Daniel Teupser, LMU Mlinchen

Sektionstreffen
(nur fir Sektionsmitglieder, Ende ca. 15:00)



